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http://www.oracle.com/technetwork/java/javase/downloads/jre8-downloads-
2133155.html

http://www.cytoscape.org/

★주의
Cytoscape 3.6.0 version 이상설치 (3.7.0 권장)
JAVA8 64bit설치

https://github.com/cytoscape/cytoscape/releases/3.7.0/

*회원가입/로그인필요

https://github.com/cytoscape/cytoscape/releases/3.7.0/


★설치
1. Cytoscape실행
2. 우측상단의 [Apps] > [App Manager]
3. [Install Apps]에서 “stringApp” 설치

* 일상적으로사용하다가오류가발생된다면 [Check for Updates]에서 “stringApp“ 선택업데이트



★분석순서
1. 우측상단의 [File] > [Import] > [Network from Public Databases]
2. Data Source 를 “STRING : protein query” 선택 &  Species 선택

3. 선별한유전자목록붙여넣기
※ 300~500개 input 권장

4. 300개정도로 input 한다면 default로진행
※ 유전자의수가적다면 0쪽으로 score를낮추고
유전자의수가많다면 1쪽으로 score를높여줌.

※ Confidence (score)란,
Protein-Protein Interaction 강도를뜻하는것으로
0부터 1까지이고, 1로갈수록 Interaction이강함을의미함. 

※ Input하지않은 neighborhood protein까지
네트워크되기때문에 “0”으로두는것을권장



★분석순서
5. Input한 gene symbol과 protein매칭한 table을확인할수있음.
6. 상단에있는 gene symbol을클릭했을때, 두개이상의 protein 이름이나타나는경우는
정확히매칭되지않는유사 protein을확인하라고함. 연구자의선택에따라모두 check 또는해지

7. 그다음 gene symbol도확인을하고, 1:1 매칭이잘되었다면 [import] 클릭!



★분석순서
8. Network 형성 (마우스휠을이용하여확대/ 축소가능)
9. Edge Table 결과저장하기 (interaction score 확인)

저장위치선택과파일이름기입

Interaction protein과 score

File> Export> Table to File…



★이미지수정방법
1. Input파일만들기
(1) 새로운엑셀파일을열어 Gene symbol, Fold change, p-value 값을복사하여가져온다.  (반복실험이아니라면 p-value는없음.)
(2) 새로운열(C)을삽입하여 Fold chang를 log2로변환한다.  ※수식 =LOG(B2,2)
(3) 다른이름으로저장할때, 파일형식을 “텍스트 (탭으로분리)”로저장

※ 중복되는이름이없도록…
카테고리를알맞게기입



★이미지수정방법
2. Input파일불러오기
(1)   붉은색박스의아이콘을클릭하여저장하였던 input파일을연다.



★이미지수정방법
2. Input파일불러오기
(3) Key Column for Network를 ‘query term’으로변경하고, Preview에서 Gene symbol앞에 Key표시가되어있는지확인한다.
(4) Table Panel에서맨오른쪽으로이동했을때, input한 data의값이잘불러와졌는지확인할수있다.



★이미지수정방법
3.    Style – Node color수정
(1) Style의 ‘Image/Chart 1’ 에서화살표를눌러휴지통이보이면클릭한다.
(2) ‘Fill Color’에서 *Column은 FC(log2) *Mapping Type은 Continuous Mapping으로선택해준다. (더블클릭하면선택항목들이나옴.)

(3) ‘Current Mapping’이미지를더블클릭하면창이확대된다.
(4) Min과Max값이정수가되도록설정하고, 위화살표 4개를각각더블클릭하여색을지정한다. 

(옆으로향하는방향은Min Max에서벗어나는값의색을지정)



★이미지수정방법
4.    Style – Node size수정
(1) Style에서 ‘Size’ 에서 *Column은 p-value *Mapping Type은 Continuous Mapping으로선택해준다.

(Size가활성화가되어있지않다면, 아래 Lock이체크되어있도록함.)
(2) ‘Current Mapping’이미지를더블클릭하면창이확대된다.
(3)  0에가까울수록사이즈가커지도록하며, 사이즈수치변경은아래붉은색원을클릭하여원의크기를입력해준다.



★이미지수정방법
4.    Style – Node 글씨크기수정
(1) Style에서 ‘Label Font Size’ 에서앞에숫자를더블클릭하여값을입력하여크기를작게혹은크게변경한다.

이미지를확대하여보면이미지가 Style에따라변경되어있는것을확인할수있다.



★이미지저장방법
1. 저장하고자하는이미지영역을확대/축소를통해맞춰준다.

(오른쪽아래네비게이션창에서파란색영역이저장되는이미지의영역이다.)



★이미지저장방법
1. [File] > [Export]> [Network to Image] 
2. PDF 파일형식으로저장하는것을권장한다. (확대를하여도이미지가깨지지않음.)
3. 저장위치와파일명을지정하여저장한다.

E-Biogen Inc.

(07282) #305, AceHighTechCity 2, 25, Seonyu-ro 13-gil, Yeongdeungpo-gu, Seoul, Korea  

TEL : 82-2-3141-0791, FAX : 82-2-3141-0792


